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UTILISATION DU KIT-T INNO-LIPA RIF TB®
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Si la prévalence des souches de Mycobacterium tuberculosis multirésistantes reste stable et faible en France (0,5 %), il n’en est pas
de même dans les pays en développement où celle-ci est évaluée entre 8 et 22 %. L’utilisation de techniques de biologie molécu-

laire permet de réduire le temps pour détecter une résistance aux antituberculeux. Le dépistage de la résistance à la rifampicine pré-
sente plusieurs part i c u l a rités : sa présence est un témoin de mu l t i r é s i s t a n c e, la molécule est la clé du traitement et elle résulte de mu t a-
tions situées dans un domaine restreint qui s’étend du codon 507 au codon 533 du gène rpoB qui code pour l’ARN polymérase. La
technique utilisée dans notre service est basée sur le principe du reverse dot-blot ; les produits cibles amplifiés sont hybridés avec 10
o l i go nu cléotides spécifiques immobilisés sur une membrane (une sonde spécifique du complexe M. tuberc u l o s i s , cinq rep r é s e n t at ive s
de l’allèle sauvage sensibl e, et quat re sondes rep r é s e n t at ives des principaux allèles spécifiques des mu t ations les plus fréquentes). En
raison du prix du kit, celui-ci n’est utilisé que pour confirmer la résistance à la rifampicine (antibiogramme en milieu liquide MGIT)
ou lors de résistances à plusieurs antituberculeux de première ligne pour vérifier la sensibilité de la rifampicine. Notre étude porte
sur 121 souches ap p a rtenant au complexe M. tuberculosis isolées entre 1993 et 2004, en métropole mais provenant surtout de pat i e n t s
originaires d’Afrique et d’Asie. La résistance a été mise en évidence chez 101 souches et par 20 fois une sensibilité isolée à la rifam-
picine a été confi rm é e. Les principales mu t ations décrites dans la littérat u re sont re t ro u v é e s , en particulier la mu t ation S531L (63% ) ;
les mutations sur le codon 526 apparaissent moins fréquentes. Une résistance a été mise en évidence par dix fois pour des souches
(3 patients) ap p a remment sensibles à la vue des résultats de l’antibiogra m m e. Cette technique ap p l i c able en routine présente de nom-
breux avantages : simplicité, rapidité, mise en évidence de mutations associées, d’association de souche sauvage et résistante. Elle
peut être utilisée à partir du prélèvement lors d’examen direct positif. Le recours aux techniques de biologie moléculaire de par leur
rapidité est capital pour adapter le plus tôt possible le traitement, pour confirmer les résultats de l’antibiogramme et réduire la diffu-
sion de souches résistantes. Cette technique s’avère indispensable en pratique courante au sein du centre de référence des mycobac-
téries du Service de santé des armées en raison du développement de la collaboration avec Médecins Sans Frontières et pour le sou-
tien de nos confrères présents dans des régions où la multirésistance apparaît élevée !
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Dans les communications orales, page 264,
le nom du Docteur A. Prangé a été omis, veuillez lire :

INFECTION A VIRUS WEST-NILE CHEZ LE CHEVAL : SÉROPREVALENCE EN MILIEU MILITAIRE 
(FRANCE – CÔTE D’IVOIRE – SÉNÉGAL – TCHAD)
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Dans la conférence du Docteur C. Demangel, un morceau de phrase a été effacé par erreur 
dans l’introduction, en page 221. Nous présentons toutes nos excuses au Docteur C. Demangel :

UTILISATION DE LA GÉNOMIQUE DES MYCOBACTÉRIES 
POUR LA DÉFINITION DE NOUVEAUX VACCINS ET DE CIBLES THÉRAPEUTIQUES

C. DEMANGEL, R. BROSCH, M. MARMIESSE, S.T. COLE

Veuillez lire :
... On estime en effet qu’un tiers de la population mondiale a été infectée par le bacille, et on recense chaque année dans le
monde 8 millions de nouveaux cas actifs et trois millions de morts. Depuis les années 80, l’incidence de cette maladie
a considérablement augmenté. ...
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